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<210> 1 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<400> 1 

tcgactgact tcagctcc 18 

<210> 2 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<210> 3 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<400> 2 

gctaactact tctggagc 



18 



<400> 3 

accctcctct cccggtct 



18 



<210> 4 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<400> 4 

tggcccaccg gcttcggg 

<210> 5 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<400> 5 

gctaactact tctggagc 

<210> 6 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<400> 6 

gctgcctccc gtaggagt 

<210> 7 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<400> 7 

gcagccaccc gtaggtgt 

<210> 8 
<211> 18 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Primer 



<400> 8 

gctgccaccc gtaggtgt 



3 



